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A causa mais comum de subfertilidade em éguas reprodutoras é a endometrite bacteriana. O clitéris
da égua alberga uma diversidade de microrganismos, que atua como barreira protetora contra a
invasdo de microrganismos patogénicos no trato reprodutivo. Embora seja conhecido que alguns
microrganismos residentes nesta regido podem tornar-se uma fonte de infecdo uterina quando
entram no Utero, esta possibilidade continua a ser relativamente pouco estudada. O principal objetivo
desta investigacdo foi caraterizar e analisar o microbioma do clitéris através de uma abordagem
metagendmica, de forma a aumentar o conhecimento do microbioma reprodutivo equino. Foram
colhidas amostras microbioldgicas de clitéris (por zaragatoa) de 16 éguas, de varias idades e em
diferentes fases do ciclo éstrico. Em cada amostra, foram sequenciados os amplicdes 16S rDNA na
Novogene (Cambridge, Reino Unido) sendo os dados processados utilizando o QIIME (Quantitative
insight into microbial ecology), com o pacote de controlo de qualidade DADA2. Os resultados
revelaram que Proteobacteria, Bacteroidota, Fusobacteriota, Fimicutes, Campilobacterota e
Actinobacteriota sdo os filos bacterianos dominantes do microbioma do clitéris, sendo similares ao
gue estd relatado para os microbiomas uterino e vaginal equino. Adicionalmente, os resultados
sugerem que o microbioma do clitéris difere quer ao nivel do filo em éguas novas (<10 anos de idade)
e velhas (>10 anos de idade), bem como quantitativamente na prevaléncia dos diferentes filos
bacterianos entre o estro e o diestro. Este estudo, o primeiro a descrever o microbioma do clitéris da
égua, destaca o seu potencial como marcador representativo do microbioma uterino. A
caracterizacdo do microbioma do clitéris pode ser uma ferramenta til para estudar a ligagao entre
esses microrganismos (comensais, venéreos e potencialmente venéreos) e endometrites. No
entanto, é necessaria investigacao adicional para reforcar a validade destes resultados e confirmar

as potenciais implicacdes para a salde reprodutiva dos equinos.
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